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Con la aparición del virus SARS-CoV-2 y la consiguiente pandemia causada por este 

desde fines de 2019 y principios de 2020, y a la par de la carrera por la obtención de una 

vacuna, cobró fuerzas el enfoque en el diseño y reposicionamiento de fármacos para el 

tratamiento del síndrome respiratorio severo causado por este virus. La proteasa principal 

(MPro) del virus se ha establecido desde principios de 2020 como uno de los principales 

objetivos para el diseño racional de nuevos fármacos [1]. En este trabajo presentamos una 

serie de compuestos orgánicos desarrollados previamente por nuestro grupo, y sus 

complejos de coordinación. Originalmente, estos complejos se habían diseñado como 

posibles fármacos antiparasitarios, centrándose en la cisteína proteasa principal del 

parásito T. cruzi, la cruzipaína. Los compuestos se han probado en un ensayo de 

inhibición de MPro in vitro y en ciclos de rediseño estructural, varios de ellos presentaron 

concentraciones de inhibición del 50 % (IC50) en el rango bajo a submicromolar. 

Adicionalmente, se han realizado estudios de toxicidad para los compuestos que se 

perfilaron como candidatos. Los compuestos que han presentado un mejor perfil fueron 

enviados al Institut Pasteur de Corea donde se ha realizado un ensayo en un modelo de 

infección viral in vitro. En estos ensayos se han obtenido resultados de IC50 de 10,9 µM 

y con un índice de selectividad de 4,5. Los resultados obtenidos han retroalimentado el 

ciclo de diseño, con el cual constantemente se han generado nuevos compuestos que son 

evaluados ante la enzima MPro. 
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Figura 1: Representación esquemática del diseño racional 
utilizado para el diseño de potenciales compuestos anti 
SARS-CoV-2 


