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El conjunto de microorganismos que habitan dentro del intestino humano (microbioma 

intestinal) ha sido asociado a diferentes fenotipos de salud y enfermedad. En la última 

década, se ha evidenciado que existe un rol del microbioma intestinal de los individuos 

con cáncer que contribuye a la respuesta a la inmunoterapia de inhibidores de puntos 

de control. Géneros de microorganismos como Akkermansia, Ruminococcus y 

Bifidobacterium presentes en el intestino se han asociado a mejor respuesta clínica. En 

este trabajo utilizando métodos dependientes de cultivo, evaluamos la composición del 

microbioma intestinal de pacientes oncológicos uruguayos respondedores a este tipo 

de inmunoterapia. Se recolectaron muestras de materia fecal de cinco pacientes, y se 

realizaron aislamientos bacterianos en condiciones anaeróbicas (0.01-0.03% oxígeno). 

Las muestras obtenidas se sembraron en diversos medios de cultivo  entre ellos YCFA, 

BHI y BHI suplementado con mucina. Además de las técnicas por dilución seriada, 

utilizamos un método suplementando etanol para favorecer la recuperación de 

bacterias esporulantes. Las colonias aisladas fueron caracterizadas mediante 

amplificación y secuenciación del gen de ARN ribosomal 16S. Se lograron identificar 

más de 300 aislamientos bacterianos tras el análisis de muestras de 5 pacientes. 

Nuestros resultados incluyen bacterias de los géneros Clostridium, Enterococcus, 

Escherichia  y Lactobacillus. En un futuro, esperamos evaluar la respuesta de algunos 



aislamientos en modelos animales. Estos resultados podrían impulsar el desarrollo de 

probióticos como intervención complementaria como también el desarrollo de posibles 

biomarcadores. 
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