
Tabla 1. Número de lecturas (reads) totales obtenidas en las 24 muestras analizadas luego de la 
secuenciación.  

 

Library Number of reads Library Number of reads 

Lyb1_A9109 14836362 Lyb20_20108 18721806 

Lyb10_A9067 9663020 Lyb21_A9112 12347476 

Lyb11_A9080 13999804 Lyb22_N9012 13041284 

Lyb12_A9108 12226662 Lyb23_A9093 11266406 

Lyb13_A9122 10879682 Lyb24_N9006 12122398 

Lyb14_A9064 8839976 Lyb26_A9126 14506330 

Lyb15_A9087 11872258 Lyb27_A9060 19882430 

Lyb16_N9056 10567888 Lyb3_N9054 15577512 

Lyb17_A9121 14790410 Lyb6_20085 11204116 

Lyb18_A9088 13192806 Lyb7_20089 32877190 

Lyb19_N9075 12773240 Lyb8_20114 14593170 

Lyb2_20082 15263884 Lyb9_A9044 12650210 

 

 

 

 

 

 

 

 



Tabla 2. Número de reads por especie por muestra. Resultados preliminares de 6 muestras, 
obtenidos con el programa Genome detective. Las muestras Lyb27-A9060, Lyb3-N9054 y 
Lyb1-A9109 pertenecen al grupo de vaquillonas no preñadas y las muestras Lyb20-20108, 
Lyb7-20089 y Lyb2-20082 corresponden al grupo de vaquillonas preñadas. 

 



 

Figura 1. Gráfico de burbujas del conteo de reads por especie obtenido con el programa Genome 
Detective para las 6 muestras analizadas.  


