Diversidad de rizobios aislados de Desmodium incanum en
diferentes regiones de Uruguay
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ANTECEDENTES

Crosa (1999) mostré que Desmodium incanum forma simbiosis efectiva con rizobios presentes en distintos
suelos de Uruguay, indicando |la presencia de poblaciones nativas eficientes. Aunque las cepas evaluadas no
se conservan actualmente, el estudio respalda |a necesidad de caracterizar rizobios locales asociados a D.
incanum. El Ministerio de Ganaderia Agricultura y Pesca recomienda cepas para otras especies de
Desmodium, pero no existe una recomendacion especifica para D. incanum; la cepa Bradyrhizobium sp. U-678
se propone de forma general sin haberse evaluado en condiciones locales.

OBJETIVO

Estudiar la diversidad de rizobios asociados a Desmodium incanum en Uruguay.
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RESULTADOS Sitio N° de aislamientos Siete aislamientos nodularon a D. incanum. Ademas se verifico la nodulacion por la cepa de referencia
RN U678.
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sitios muestreados, de los cuales 8 presentaron el gen nifH. Los Rosanos aislamientos por sitio
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Tabla 2. Similitud de la secuencia nucleotidica de 360 pares de bases

del gen nifH Tabla 3. Similitud de la secuencia nucleotidica de 1400 pares de bases del gen ADNr 16S
- ) . ) ) Similaridad Completitud
Depto. (Sitio) Aislamiento Mejor candidato o o . ] ] ] ] o ]
(%) (%) Depto. (Sitio)  Aislamiento Mejor candidato Similaridad (%) Completitud (%)
Bradyrhizobium elkanii T
Bradyrhizob . P4-5
1(LM) LMg15 strain USDA 3203 99.66 100 1(LM) LMg15* e 93.48 100
(KF113077.2)
(EF153399.1)
Bradyrhizobium elkanii | Mg2* Bradyrhizobium sp. strain 92.90 100
LMg2 5”(‘;’21“5%2’; ji;’?’ 98.98 99 PCMLE0 (MT227127.1) Se evalud la cinética de nodulacion durante 35 dias de los 8 aislamientos identificados previamente. A
e o S o - Bradyrl_:_ilch_erI\i/LllJrnMSg. Sl os o1 00 partir del dia 18 se observd la formacién de los primeros nédulos. A tiempo final se evalué la efectividad
YG) G2 strain USDA 3203 99.65 100 (MF140380.1) ' de los nédulos mediante la observacién de la coloracion rojiza en su interior.
(LSS, Bradyrhizobium elkanii
Bradyrhizobium elkanii Y(Bar) Bar11l strain LNWO 9754 100 Tabla 4. Porcentaje de plantas noduladas y
}(Bar) Barl1l strain USDA 3203 100 100 (GQ181029.1) 56 ® LMq2 nodulos efectivos por tratamiento
(EF153399.1) ;
_— . e . LMg15 . plantas nédulos
Bradyrhizobium elkanii Bar10 Bradyrhizobium sp. strain 95 95 100 @ Tratamiento ]
. noduladas (% efectivos (%
Bar10 strain USDA 3203 92.28 92 MA108 (MH699180.1) @ Bar10 %) %)
(EF153399.1) Bar11 LMg2 83 33
1 Bradyrhizobium sp. RITF o ® LM215 100 51
Bradvrhizobium sp. (BDM) BDM4 97.71% 86 ® LR6 g
1(BDM) BDM4 y P 975 100 1311 (JQ697605.1)
cmy11 (JF821048.1) ' _ . ® BDM4 Bar10 83 70
Bradyrhizobium sp. strain @
Bradyrhizobium elkanii Y(LR) LR6* AZCC_0077 97.70 100 = ® G2 ___
{LR) LR6 strain USDA 3203 95.92 99 (MK875897.1) 2 @® U678 LR6 83 53
Rhizobium sp. Durazno (BG) BG2 Rhgﬁg’g’;’] ﬁ;"zh:gno’;sg"’” 98.93 100 o 17 23
Durazno (BG) BG2 UYPR7.63 98.21 99 '
UF683706.1) Ceps Bradyrhizobiam elkan B2 0o 0
referenciadel U678 strain BRUESC964 97.71 100 Control 0 0
*Aislamientos que fueron identificados utilizando solo una de las secuencias MGAP (KU058256.1) negativo
1Sitios pertenecientes al Departamento de Tacuarembd U678 100 59

Entre paréntesis, en la columna “Mejor candidato”, se indican los nimeros de Tiempo (dias)
acceso correspondientes

FINANCIACION: INIA-FPTA, PEDECIBA, Fontagro, IIBCE



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/KF113077.2?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GWENH11B014
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MT227127.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=12&RID=HF8M0G6U014
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MF140380.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GWF7YFS1014
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/GQ181029.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GMEUMKW8016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MH699180.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GMZ3X4UK014
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JQ697605.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GN0FE76A016
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MK875897.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=GWHDZ9D1014
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/JF424609.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=1&RID=HE97RNH7014

